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INTRODUCCION

La esquizofrenia es una patologia psiquiatrica multifactorial que afecta al
1 % de la poblacion mundial (1). El tratamiento estandar se basa en la
medicacion con antipsicoticos (2). Estudios previos han identificado
diferencias de expresion en genes clave en la fisiopatologia cerebral en
trastornos psicoticos y neurodegenerativos (3).
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Con el objetivo de identificar marcadores asociados al proceso psicotico y
de respuesta al tratamiento, se estudiaron los niveles de expresion en
sangre de los genes AKT1, AKT3, DPYD, NDEL1, SEMA4D y SF3B1,
que han mostrado relacion con la enfermedad y se expresan en sangre y
sistema nervioso.

MATERIAL Y METODOS

Para la obtencidn de los resultados se realizd extraccion de mRNA de
sangre periférica de las cohortes mostradas
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Controles (n= 40, 77 % hombres
y 23 % mujeres, media edad=
30,2 afnos)

Pacientes visita 1, primer
episodio psicotico (n=40, 77 %
hombres y 23 % mujeres, media

edad= 29,7 anos)

Los niveles de expresion se normalizaron con un gen housekeeping, ACTB
(Actin Beta).

La cuantificacion de la expresion de los genes se obtuvo mediante RT-
gPCR.

Para el analisis estadistico se utilizo ANOVA de una via con correcciones
multiples.

Pacientes visita 2 (n=40, 77 %
hombres y 23 % mujeres,
media edad=29,7 anos)

RESULTADOS

Se observaron diferencias significativas entre algunas cohortes en: DPYD

(relacionado con degradacion de bases pirimidinicas); SEMA4D
(implicado en regulacion de sinapsis GABAeérgicas); NDEL1 (relacionado
con supervivenciay crecimiento neuronal y de neuritas).
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Las expresiones de DPYD y NDEL1 no mostraron diferencias entre
controles y pacientes v1, aungue si hay una tendencia a un aumento de la
expresion en vl con respecto a controles en NDEL1. Dentro de los
pacientes, en estos dos genes se observo una mayor expresion en vl
respecto a v2.
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— En SEMA4D los niveles de
expresion fueron menores en los
pacientes respecto a los controles,
y dentro de los pacientes, los v2
presentaron una menor expresion.

Expression relativa SEMA4D
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DISCUSION/CONCLUSIONES
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Los resultados confirman que existen diferencias en la expresion en sangre
periféerica en pacientes con primeros episodios psicoticos y podrian
explicar la evolucion de la enfermedad y la respuesta al tratamiento.

Los cambios de expresion observados en SEMA4D, y la tendencia al alza
en NDELI1, podrian correlacionarse con el deterioro asociado a la
enfermedad, y en el caso de SEMAA4D a su progresion.

Los niveles de expresion de los pacientes en DPYD y NDEL1 antes y
después del tratamiento podrian asociarse al efecto de la medicacion.

Estos resultados apoyarian, ademas, la utilizacion de la sangre periférica
como un tejido adecuado para la busqueda de biomarcadores en los
procesos psicoticos, asi como de respuesta al tratamiento.




